
MoMožžnosti vyunosti využžititíí typizatypizaččnníích ch 
metod pmetod přři i 

epidemiologických epidemiologických 
ššetetřřeneníích ch kampylobakterikampylobakterióózz

KolKolááččkovkováá Ivana, KarpIvana, Karpíšíškovkováá Renata Renata 
SZSZÚÚ, CL, CLČČ, OLHVBP, OLHVBP



Trendy nemocnosti Trendy nemocnosti kampylobakterikampylobakterióózz a a 
salmonelsalmonelóóz v letech 1993 z v letech 1993 –– 2009 2009 

(EPIDAT, SZ(EPIDAT, SZÚÚ Praha)Praha)
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Jsou v Jsou v ČČR zavedeny vhodnR zavedeny vhodnéé
typizatypizaččnníí metody pro baktmetody pro baktéérie rodu rie rodu 

CampylobacterCampylobacter??

ExistujExistujíí epidemiologickepidemiologickéé souvislosti souvislosti 
u u „„sporadickýchsporadických““ ppřříípadpadůů

kampylobakterikampylobakterióózz??



Metody druhovMetody druhovéého urho urččeneníí baktbaktééririíí
rodu rodu CampylobacterCampylobacter

BiochemickBiochemickéé testy testy 
-- hydrolýza hydrolýza hippurhippuráátutu
-- indoxylindoxyl acetacetáátt

(a(ažž 30 % 30 % izolizolááttůů reaguje atypicky)reaguje atypicky)

MolekulMolekuláárnrněě--biologickbiologickéé metody metody –– PCR, RFLP, PCR, RFLP, ……

HmotnostnHmotnostníí spektrometrie spektrometrie -- MALDIMALDI--TOFTOF



HumHumáánnnníí izolizoláátyty -- zastoupenzastoupeníí druhdruhůů
CampylobacterCampylobacter sppspp. v roce 2009 (. v roce 2009 (ČČR) R) 

a 2008 (EU)a 2008 (EU)

NDND46 %46 %6,9 %6,9 %--2,7 %2,7 %44,3 %44,3 %
ECDCECDC
EUEU
(2008)(2008)

20 37120 3710,3 %0,3 %4,6 %4,6 %0 %0 %0,1 %0,1 %95,1 %95,1 %
EPIDAT EPIDAT 
SZSZÚÚ
PrahaPraha

1,7%1,7%

C. C. jejunijejuni
a C. a C. colicoli

8,6 %8,6 %

neurneurččenoeno

1 122 1 122 0 %0 %8,6 %8,6 %81,2 %81,2 %
SZSZÚÚ
OLHVBP OLHVBP 
BrnoBrno

PoPoččet et 
celkemcelkemJinJinéé

druhydruhyC. C. colicoliC. C. jejunijejuniDruhDruh
ZdrojZdroj



Metody typizaceMetody typizace

 FenotypovFenotypovéé –– sséérotypizacerotypizace, , fagotypizacefagotypizace
 GenotypovGenotypovéé
 Na principu PCR Na principu PCR –– RAPD RAPD –– ERICERIC, RFLP, RFLP
(+ rychl(+ rychláá, levn, levnáá metoda; dobrmetoda; dobréé rozlirozliššeneníí; ; -- ššpatnpatnáá mezilaboratornmezilaboratorníí

opakovatelnost)opakovatelnost)

 MakrorestrikMakrorestrikččnníí analýza analýza –– PFGEPFGE
(+ dobr(+ dobréé rozlirozliššeneníí, srovnatelnost; , srovnatelnost; -- ččasovasováá a finana finanččnníí nnáároroččnost)nost)

 SekvenaSekvenaččnníí techniky techniky –– AFLP, AFLP, MLSTMLST
(+ velmi dobr(+ velmi dobréé rozlirozliššeneníí, p, přřesnost, mezinesnost, mezináárodnrodníí nomenklatura; nomenklatura; -- finanfinanččnníí

nnáároroččnost)nost)



PorovnPorovnáánníí klonklonáálnlnííchch subtypsubtypůů CampylobacterCampylobacter sppspp. . 
z drz drůůbebežžíího masa a humho masa a humáánnnníí populace metodou populace metodou 

ERIC PCRERIC PCR

97 %97 %44444545DrDrůůbebežžíí izolizoláátyty

C. C. jejunijejuni
Druh vzorkuDruh vzorku

217217

PoPoččet et subtypsubtypůů

(13 x prok(13 x prokáázzáána shoda mezi na shoda mezi subtypemsubtypem z drz drůůbebežžíího masa a humho masa a humáánnnníím)m)

65 %65 %330330HumHumáánnnníí kmenykmeny

Heterogenita Heterogenita PoPoččet izolet izolááttůů

78 %78 %14141818DrDrůůbebežžíí izolizoláátyty

Heterogenita Heterogenita PoPoččet et subtypsubtypůůPoPoččet izolet izolááttůů
C. C. colicoli

Druh vzorkuDruh vzorku

2525

(4 x prok(4 x prokáázzáána shoda mezi na shoda mezi subtypemsubtypem drdrůůbebežžíího a humho a humáánnnníího pho půůvodu)vodu)

81 %81 %3131HumHumáánnnníí kmenykmeny



D ice  (O p t:1.0 0 % ) ( T ol  1.0 % - 1.0 % )  ( H > 0.0 %  S > 0 .0 % )  [0.0 % - 10 0 .0 % ]
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SrovnSrovnáánníí pulzotyppulzotypůů C. C. jejunijejuni ze ze 
syrovsyrovéého mlho mlééka a humka a humáánnnníí populacepopulace



ZZáávvěěrr
BaktBaktéérie rodu rie rodu CampylobacterCampylobacter ppřředstavujedstavujíí genotypovgenotypověě

velmi heterogennvelmi heterogenníí skupinu, ale metody vhodnskupinu, ale metody vhodnéé pro pro 
jejich typizaci existujjejich typizaci existujíí. Jejich vyu. Jejich využžititíím je mom je možžnnéé taktakéé
prokprokáázat epidemiologickzat epidemiologickéé souvislosti mezi zdsouvislosti mezi zdáánlivnlivěě

„„sporadickýmisporadickými““ ppřříípady pady kampylobakterikampylobakterióózz..

Adresa pro zasAdresa pro zasíílláánníí izolizolááttůů::
SZSZÚÚ –– OLHVBPOLHVBP

odd. mikrobiologie odd. mikrobiologie 
PalackPalackéého 3aho 3a
612 00 Brno612 00 Brno



DDěěkuji za pozornost!kuji za pozornost!


